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Objectif de la présentation

Comparer, sur la base d’une application bio-
médicale (étude clinique de phase II) simplifiée, 
quelques caractéristiques des logiciels

WINBUGS
SAS/v9.1.3

dans un modèle linéaire généralisé appliqué à 
des dénombrements (non Poissonniens).



  

Une application dans la sclérose en plaques

• En phase 2, l’imagerie par résonnance magnétique 
(IRM) permet de dénombrer des lésions dans le cerveau 
liées à la sclérose en plaque (SP). 

• Un traitement efficace doit être capable de faire diminuer 
ce nombre. Examen IRM mensuels pendant 1 an.

• L’analyse statistique des dénombrements de lésions au 
cours du temps utilise un modèle linéaire généralisé. La 
fonction de lien et la distribution restent à définir

• [Certaines données peuvent être manquantes du fait 
d’un processus non-ignorable]. 



  

Modèle de distribution (Sormani)



  

Estimation des paramètres (moments)



  

Modèle binomial négatif



  

Modèle de Poisson



  

Modèle Linéaire Généralisé



  

Paramétrisation

BGENMOD

WinBUGS



  

Écriture sous WinBUGS



  

Données sous WinBUGS ↔ Splus & R



  

Écriture sous BGENMOD



  

A priori BGENMOD



  

Graphiques de diagnostic WinBUGS



  

Graphiques de diagnostic BGENMOD



  

Autocorrélation WinBUGS et BGENMOD



  

Brook & Gelman  sous WinBUGS (1/2)



  

Brook & Gelman  sous WinBUGS (2/2)



  

Gelman-Rubin, Geweke, ESS sous BGENMOD



  

Autres diagnostic sous BGENMOD



  

Estimation sous WinBUGS



  

Estimation sous BGENMOD



  

Comparaison



  

Bivariate posterior scatter plots



  

Bivariate posterior scatter plots



  

Bivariate posterior scatter plots



  

Backup - Estimating model parameters


